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Ïðîâåäåíî èññëåäîâàíèå ïîëèìîðôèçìà PDR1 èíñåðöèé â ñîðòàõ, ëèíèÿõ è ìóòàíòàõ

ãîðîõà ñ ïîìîùüþ ñåìè ïàð ñïåöèôè÷åñêèõ RBIP-ïðàéìåðîâ. Èäåíòèôèöèðîâàíî ñåìü ëî-

êóñîâ PDR1 èíñåðöèé â èññëåäîâàííûõ ôîðìàõ. Óñòàíîâëåí âûñîêèé óðîâåíü ïîëèìîðôèçìà

âñòàâîê ðåòðîòðàíñïîçîíà PDR1 ñ ïðàéìåðàìè RBIP2, RBIP1794, RBIP64, êîòîðûé ñîñòàâèë

92, 82,98, 78% ñîîòâåòñòâåííî. Ïðîâåäåí ãåíåòè÷åñêèé àíàëèç â ïîïóëÿöèÿõ ãèáðèäîâ F2

(Chi115 ½ WL1238). Íà ãåíåòè÷åñêîé êàðòå ãîðîõà â III ãðóïïå ñöåïëåíèÿ ëîêàëèçîâàí ìîëå-

êóëÿðíûé ìàðêåð RBIP4700.

Êëþ÷åâûå ñëîâà: ðåòðîòðàíñïîçîí, ìîëåêóëÿðíûé ìàðêåð, ãåíåòè÷åñêîå êàðòèðîâàíèå,

SSAP, IRAP, REMAP, RBIP.

Â ïîñëåäíèå ãîäû ïðîâîäèòñÿ àêòèâíîå èçó÷å-
íèå ñòðóêòóðû è ïîëèìîðôèçìà ìîáèëüíûõ ýëå-
ìåíòîâ ãîðîõà, â ïåðâóþ î÷åðåäü ðåòðîòðàíñïîçîíîâ.
Íà îñíîâå ðåòðîòðàíñïîçîíîâ ïîëó÷åíî áîëüøîå êî-
ëè÷åñòâî ìîëåêóëÿðíûõ ìàðêåðîâ [1—3]. Èíôîðìà-
öèÿ î ïîëèìîðôèçìå ðåòðîòðàíñïîçîíîâ ïîçâîëÿåò
ñäåëàòü âûâîäû î ïðîèñõîæäåíèè ðàçëè÷íûõ ïîä-
âèäîâ è ñîðòîâ [4—6]. Ìàðêåðû, îñíîâàííûå íà ðåò-
ðîòðàíñïîçîíàõ, î÷åíü óäîáíû äëÿ ãåíåòè÷åñêîãî
êàðòèðîâàíèÿ è èçó÷åíèÿ ãåíåòè÷åñêîãî ðàçíîîáðàçèÿ
ðàñòåíèé [2].

Áëàãîäàðÿ èñïîëüçîâàíèþ îáùèõ ìàðêåðîâ óäà-
ëîñü ñîçäàòü “êîíñåíñóñíóþ” êàðòó õðîìîñîì ãîðî-
õà [7], îáúåäèíèâøóþ ìîðôîëîãè÷åñêèå è ìîëåêó-
ëÿðíûå ëîêóñû. Îäíàêî äåòàëüíàÿ êàðòà õðîìîñîì
ãîðîõà åùå íå ñîçäàíà, è òðåáóåòñÿ äîïîëíèòåëüíûé
ïîèñê íîâûõ ìîðôîëîãè÷åñêèõ è ìîëåêóëÿðíûõ ìàð-
êåðîâ è èõ ëîêàëèçàöèÿ.

Ïðîöåññ ðàçðàáîòêè íîâûõ ìàðêåðíûõ ñèñòåì,
ñâîäÿùèõñÿ ê äåòåêöèè íàëè÷èÿ èëè îòñóòñòâèÿ èí-
ñåðöèè ðåòðîòðàíñïîçîíîâ, èäåò íåïðåðûâíî. Â íàñòî-
ÿùåå âðåìÿ íàèáîëåå øèðîêî èñïîëüçóþòñÿ ÷åòûðå
îñíîâíûõ ìåòîäà: SSAP (Sequnce-Specific Amplifica-
tion Polymorphism) [8], IRAP (inter-Retrotransposon
Amplified Polymorphism) [3], REMAP (Retrotransposon-
Microsatellite Amplified Polymorphisms) [3], RBIP (Ret-
rotransposon-Based Insertion Polymorphisms) [1]. Îò âñåõ
ïåðå÷èñëåííûõ òåõíîëîãèé RBIP (ìåòîä, âûÿâëÿþ-
ùèé ïîëèìîðôèçì êîíêðåòíûõ âñòàâîê ðåòðîòðàíñ-
ïîçîíîâ â ãåíîìå) îòëè÷àåòñÿ òåì, ÷òî ïîçâîëÿåò
èññëåäîâàòü êîäîìèíàíòíûå àëëåëüíûå âàðèàíòû,
à òàêæå äàåò âîçìîæíîñòü èñïîëüçîâàòü äëÿ äîò-áëîò
àíàëèçà çíà÷èòåëüíîå êîëè÷åñòâî îáðàçöîâ. Íà êà-
ôåäðå ãåíåòèêè áèîëîãè÷åñêîãî ôàêóëüòåòà ÌÃÓ èìå-
íè Ì.Â. Ëîìîíîñîâà áûëè ñîçäàíû íàáîðû ÄÍÊ-

ìàðêåðîâ ñ ïîìîùüþ IRAP- è REMAP-ìåòîäîâ äëÿ
íàäåæíîé èäåíòèôèêàöèè ñîðòîâ è ëèíèé ãîðîõà
[9, 10]. Âåäåòñÿ ïëàíîìåðíàÿ ðàáîòà ïî êàðòèðîâà-
íèþ ãåíîìà ãîðîõà, äëÿ ÷åãî ðàíåå áûëè óñïåøíî
èñïîëüçîâàíû RAPD- è ISSR-ìàðêåðû: ðåçóëüòàòîì
èññëåäîâàíèé ñòàëè ïîëíîöåííûå êàðòû âñåõ ãðóïï
ñöåïëåíèÿ ãîðîõà, ïîñòðîåííûå íà äâóõ êàðòèðóþùèõ
ïîïóëÿöèÿõ (Chi115 ½ WL1238 è P64 ½ WL1238), ñî-
äåðæàùèå áîëåå 200 ìîëåêóëÿðíûõ ìàðêåðîâ [11].

PDR1 áûë ïåðâîé ãðóïïîé Ty1-copia ðåòðîòðàíñ-
ïîçîíîâ, èññëåäîâàííûõ â ãåíîìå ãîðîõà [12], ãäå
áûëî âûÿâëåíî îêîëî 200 åãî êîïèé. Îí îòíîñèòñÿ
ê ãðóïïå íåáîëüøèõ ðåòðîòðàíñïîçîíîâ (3925 ï.í.)
ñ òèïè÷íûì ïîðÿäêîì ãåíîâ gag-pr-int-rt-rnaseH,
à LTR (äëèííûå êîíöåâûå ïîâòîðû) ñîäåðæàò 156 ï.í.

Öåëü íàñòîÿùåé ðàáîòû — èññëåäîâàíèå ïîëè-
ìîðôèçìà RBIP-èíñåðöèé â ñîðòàõ, ëèíèÿõ è ìóòàí-
òàõ ãîðîõà ñ ïîìîùüþ 7 ïàð ñïåöèôè÷åñêèõ RBIP-
ïðàéìåðîâ, ïîäîáðàííûõ ê ðåòðîòðàñïîçîíó PDR1,
è ëîêàëèçàöèÿ âûÿâëåííûõ ÄÍÊ-ìàðêåðîâ íà ãåíå-
òè÷åñêîé êàðòå ãîðîõà â õîäå ãåíåòè÷åñêîãî àíàëèçà
F2 îò ñêðåùèâàíèÿ (Chi115 ½ WL1238).

Ìåòîäèêà

Â ðàáîòå áûëè èñïîëüçîâàíû 50 îáðàçöîâ ãîðî-
õà ïîñåâíîãî, ïðåäñòàâëÿþùèõ ñîðòà è ëèíèè ðàç-
ëè÷íûõ íàïðàâëåíèé ñåëåêöèè, à òàêæå ïîïóëÿöèÿ
ãèáðèäîâ F2 (Chi115 ½ WL1238), âêëþ÷àþùàÿ 110 ðàñ-
òåíèé. Ðîäèòåëüñêèå ëèíèè: Chi115 — õëîðîôèëü-
íûé ìóòàíò, ïîëó÷åííûé îáðàáîòêîé ñåìÿí ñîðòà
Òîðñäàã ýòèëìåòàíñóëüôîíàòîì è õàðàêòåðèçóþùèé-
ñÿ áëåäíî-çåëåíîé îêðàñêîé ëèñòüåâ, è ìàðêåðíàÿ
ëèíèÿ WL1238, èìåþùàÿ áîëüøîå ÷èñëî ìîðôîëî-
ãè÷åñêèõ ìàðêåðîâ.
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Ïðîöåäóðà âûäåëåíèÿ ðàñòèòåëüíîé
ÄÍÊ ïðîâîäèëàñü ïî ìåòîäèêå [13]
ñ íåçíà÷èòåëüíûìè ìîäèôèêàöèÿìè.
Ðåàêöèîííàÿ ñìåñü îáúåìîì 25 ìêë
ñîäåðæàëà: 5 ìêë ðàñòâîðà ÄÍÊ, 2,5 åä.
Taq-ïîëèìåðàçû (Ñèëåêñ M.), 250 ìêÌ
êàæäîãî äÍÒÔ (Ñèëåêñ M.), ïî 0,5 ìêÌ
êàæäîãî ïðàéìåðà è 2,5 ìêë 10õ ñòàí-
äàðòíîãî ÏÖÐ-áóôåðà (Ñèëåêñ M.).
Àìïëèôèêàöèþ ïðîâîäèëè â àìïëè-
ôèêàòîðå “Òåðöèê” ôèðìû “ÄÍÊ-òåõ-
íîëîãèÿ” ïî ñëåäóþùåé ïðîãðàììå:
1. Ïðåäâàðèòåëüíàÿ äåíàòóðàöèÿ 94°C,
1 ìèí 30 ñ; 5 öèêëîâ (94°Ñ, 1 ìèí;
54°Ñ, 40 ñ; 72°Ñ, 1 ìèí); 30 öèêëîâ
(93°Ñ, 1 ìèí; 54°Ñ, 40 ñ; 72°Ñ, 1 ìèí).
Êîíå÷íàÿ ýëîíãàöèÿ 72°Ñ, 10 ìèí.
Ïðàéìåðû áûëè ñèíòåçèðîâàíû â ÇÀÎ
“Ñèíòîë”. Òåìïåðàòóðà îòæèãà ïðàé-
ìåðîâ ðàññ÷èòûâàëàñü ïðè ïîìîùè
êîìïüþòåðíîé ïðîãðàììû OLIGO. Ðàç-
äåëåíèå ôðàãìåíòîâ ÄÍÊ, ïîëó÷åííûõ
â ðåçóëüòàòå àìïëèôèêàöèè, ïðîâî-
äèëè ñòàíäàðòíûì ýëåêòðîôîðåçîì â
2%-ì àãàðîçíîì ãåëå (Amresco) â ÒÂÅ
áóôåðå, ñ ïîñëåäóþùèì îêðàøèâàíèåì
áðîìèñòûì ýòèäèåì (êîíå÷íàÿ êîíöåíòðàöèÿ 0,001%).
Íàïðÿæåííîñòü ýëåêòðè÷åñêîãî ïîëÿ ïðè ýëåêòðîôî-
ðåçå ñîñòàâëÿëà 3 Â/ñì. Ïîñëå ýëåêòðîôîðåçà ãåëè
àíàëèçèðîâàëè â ÓÔ ñâåòå è ôîòîãðàôèðîâàëè ñ èñ-
ïîëüçîâàíèåì öèôðîâîé ôîòîêàìåðû.

Äëÿ ãåíåòè÷åñêîãî àíàëèçà ðàñùåïëåíèé â F2
èñïîëüçîâàí ïðîãðàììíûé ïàêåò Mapmaker 3.0, ðàç-
ðàáîòàííûé â èíñòèòóòå Whitehead (ÑØÀ) è øèðî-
êî èñïîëüçóåìûé â ñîâðåìåííûõ ðàáîòàõ ïî êàðòè-
ðîâàíèþ [14].

Ðåçóëüòàòû

Â ðàáîòå áûëî ïðîâåäåíî èññëåäîâàíèå ðàñïðå-
äåëåíèÿ RBIP-èíñåðöèé â ñîðòàõ, ëèíèÿõ è ìóòàíòàõ
ãîðîõà ñ ïîìîùüþ 7 ïàð ñïåöèôè÷åñêèõ RBIP — ïðàé-
ìåðîâ, ïîäîáðàííûõ ê ðåòðîòðàíñïîçîíó PDR1 [1].
Õàðàêòåðèñòèêè èñïîëüçîâàííûõ ïðàéìåðîâ ïðåä-
ñòàâëåíû â òàáë. 1.

Â ðåçóëüòàòå ïðîâåäåííîé ðàáîòû èäåíòèôèöè-
ðîâàíî 7 ëîêóñîâ RBIP-èíñåðöèé â èññëåäîâàííûõ

ôîðìàõ ãîðîõà. Íà ðèñ. 1 ïðåäñòàâëåí ðåçóëüòàò ýëåêò-

ðîôîðåòè÷åñêîãî ðàçäåëåíèÿ àìïëèôèöèðîâàííûõ

ïðîäóêòîâ ÏÖÐ îäíîãî ëîêóñà “RBIP ABC” â ñîðòàõ,

ëèíèÿõ è ìóòàíòàõ ãîðîõà. Ïðîäóêò àìïëèôèêàöèè

ðàçìåðîì 537 ï.í. ñîîòâåòñòâóåò íàëè÷èþ ðåòðîòðàíñ-

ïîçîíà â äàííîì ëîêóñå, à 243 ï.í. — îòñóòñòâèþ

ðåòðîòðàíñïîçîíà. Òàêèì îáðàçîì àìïëèôèöèðóþòñÿ

îáà àëëåëÿ äàííîãî ëîêóñà. Ðåçóëüòàòû, ïîëó÷åííûå

ïî âñåì èññëåäîâàííûì RBIP-ëîêóñàì, ïðåäñòàâëå-

íû â òàáë. 2.
Óñòàíîâëåí âûñîêèé óðîâåíü ïîëèìîðôèçìà âñòà-

âîê ðåòðîòðàíñïîçîíà PDR1 ñ ïðàéìåðàìè RBIP2,
RBIP1794, RBIP64, êîòîðûé ñîñòàâèë 92, 82,98, 78%
ñîîòâåòñòâåííî. Ýòè äàííûå ñîãëàñóþòñÿ ñ ðåçóëüòà-
òàìè, ïîëó÷åííûìè â ðàáîòàõ [4, 6].

C öåëüþ ëîêàëèçàöèè ÄÍÊ-ìàðêåðîâ ñ ïîëèìîðô-
íûìè ïîñëåäîâàòåëüíîñòÿìè íà êàðòå ãðóïï ñöåïëå-
íèÿ ãîðîõà áûë ïðîâåäåí ãåíåòè÷åñêèé àíàëèç â ïî-
ïóëÿöèÿõ ãèáðèäîâ F2 îò ñêðåùèâàíèé (Chi115 ½
½ WL1238). Â äàííîé ïîïóëÿöèè ðàíåå ïðîâîäèëñÿ
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Ðèñ. 1. RBIP-ñïåêòðû ÄÍÊ ñîðòîâ, ëèíèé è ìóòàíòîâ ãîðîõà, ïîëó÷åííûõ ñ èñïîëüçîâàíèåì ïðàéìåðà RBIP ABC.
1—49 — èíäèâèäóàëüíûå ðàñòåíèÿ èññëåäîâàííûõ ôîðì ãîðîõà (îòñóòñòâóåò ìóòàíò Õë.-13). Ì-DNA ladder 100bp + 1,5kb.

Ñòðåëêàìè óêàçàíû àëëåëè ëîêóñà RBIP ABC

Òàáëèöà 1

RBIP-ïðàéìåðû

Íàçâàíèå
ïðàéìåðà

t° îòæèãà
ïðàéìåðà

Ïîñëåäîâàòåëüíîñòü
Vcìåñè äëÿ

1 ðåàêöèè, ìêë

Birte-x16-F 54 CTTACCACCAAGCGCGCGAC 0,57

Birte-x16-R 54 AGGCTTCTGATCCAACCAG 0,39

Birte-X5-F 54 CGAACTCATATAGTAATACTTAG 0,43

Birte-X5-R 54 CTCTTATGTCTTGCTGAGGGTG 0,60

MKRBIP2-F 54 TGTAGATGGTATGCTGTACTC 0,42

MKRBIP2-R 54 ATCTACCATTTATTTCCACGC 0,54

MKRBIP4-F 54 TTGATACTaTCATGCTTGGCC 0,50

MKRBIP4-R 54 ATGAGAGTTGAGTTATATTCC 0,40

1794-2-F 54 GGGCCATGTACGACACATTC 0,33

1794-2-R 54 GAGGAAATAAGAATGGTAGAGCATC 0,52

64-x45-F 54 CAAAGTATAACGTGTATCAAG 0,39

64-x45-R 54 GTCATCGTCCAAACACACTC 0,38

RBIP A 65,8 CCCATTGATTCTCGTCTCAAGAC 0,14

RBIP B 65,3 GGCTTTGACTAATGGACCTC 0,16

RBIP C 64,5 TCCTGTTCAGCATGACAGGAC 0,11



àíàëèç ñ èñïîëüçîâàíèåì áîëüøîãî ÷èñëà ñëó÷àéíûõ
ìàðêåðîâ, â õîäå êîòîðîãî áûëè ïîñòðîåíû íàñû-
ùåííûå êàðòû ãðóïï ñöåïëåíèÿ ãîðîõà [11, 15].

Â õîäå íàøåé ðàáîòû óäàëîñü ëîêàëèçîâàòü íà
êàðòå ïîëèìîðôíûé ôðàãìåíò RBIP4700, ïîëó÷åí-
íûé â õîäå àíàëèçà èíñåðöèé PDR1 ðåòðîòðàíñïî-
çîíà è îòëè÷àþùèéñÿ â ðîäèòåëüñêèõ ëèíèÿõ Chi115
è WL1238 (ðèñ. 2). Ïîñëå ïðîâåðêè äîñòîâåðíîñòè
ãèïîòåç î ìîíîãåííîì íàñëåäîâàíèè ïîëèìîðôíûõ
âàðèàíòîâ äàííûå î ðàñùåïëåíèÿõ áûëè âíåñåíû â
îáùèå èñõîäíûå ôàéëû ôîðìàòà Mapmaker äëÿ óêà-
çàííûõ ñêðåùèâàíèé, ñîäåðæàùèå ðàíåå ïîëó÷åí-
íûå äàííûå î ôåíîòèïå ðàñòåíèé ïî êà÷åñòâåííûì
ìîðôîëîãè÷åñêèì ïðèçíàêàì è ïî ðÿäó ñëó÷àéíûõ
ìàðêåðîâ (ïî 125 ìàðêåðîâ â êàæäîé êàðòèðóþùåé
ïîïóëÿöèè) [11]. Çàòåì, ó÷èòûâàÿ èíôîðìàöèþ î õðî-
ìîñîìíîé ëîêàëèçàöèè ãåíîâ ìîðôîëîãè÷åñêèõ ïðèç-
íàêîâ [7] è òåõ ãåíîâ, êîòîðûå áûëè êàðòèðîâàíû
ðàíåå [15, 16], áûë ïðîâåäåí ïîèñê ñëó÷àåâ ñöåï-
ëåíèÿ äàííîãî ëîêóñà RBIP4700 ñ äðóãèìè ãåíàìè
(CAPS-ìàðêåðàìè) è ñåãðåãèðóþùèìè â êàðòèðóþ-
ùèõ ïîïóëÿöèÿõ ñëó÷àéíûìè ìàðêåðàìè.

C ïîìîùüþ êîìïüþòåðíîé ïðîãðàììû MAP-
MAKER 3.0 áûëè ðàññ÷èòàíû ãåíåòè÷åñêèå ðàññòîÿ-
íèÿ ìåæäó ìîëåêóëÿðíûìè ìàðêåðàìè è ãåíàìè,

ñ êîòîðûìè îíè ñöåïëåíû, à òàêæå îïðåäåëåíî âçà-
èìíîå ðàñïîëîæåíèå ìàðêåðîâ. Â ðåçóëüòàòå ïðîâå-
äåííîé ðàáîòû íà îñíîâå ïîïóëÿöèè Chi115 ½ WL1238
ôðàãìåíò RBIP4700 áûë ëîêàëèçîâàí â III ãðóïïå
ñöåïëåíèÿ ãîðîõà. Ëîêóñ ðàñïîëîæåí â âåðõíåì ïëå-
÷å õðîìîñîìû íà ðàññòîÿíèè 12,7 ñÌ îò ìàðêåðà
Adh1 è 9,4 ñÌ îò ìàðêåðà Rnp33 è 34,1 ñÌ îò ãåíà
Chi115 (ðèñ. 3).

Âûâîäû

Ïðîâåäåíî èññëåäîâàíèå ïîëèìîðôèçìà èíñåðöèé
PDR1 ðåòðîòðàíñïîçîíà ó ñîðòîâ, ëèíèé è ìóòàíòîâ
ãîðîõà è èäåíòèôèöèðîâàíî ñåìü ëîêóñîâ PDR1
èíñåðöèé â èññëåäîâàííûõ ôîðìàõ ãîðîõà. Óñòàíîâ-
ëåí âûñîêèé óðîâåíü ïîëèìîðôèçìà âñòàâîê ðåòðî-
òðàíñïîçîíà PDR1 ñ ïðàéìåðàìè RBIP2, RBIP1794,
RBIP64, êîòîðûé ñîñòàâèë 92, 82,98, 78% ñîîòâåòñò-
âåííî. Ëîêàëèçîâàí ìîëåêóëÿðíûé ìàðêåð RBIP4700
â òðåòüåé ãðóïïå ñöåïëåíèÿ ãîðîõà. Ëîêóñ ðàñïî-

ÂÅÑÒÍ. ÌÎÑÊ. ÓÍ-ÒÀ. ÑÅÐ. 16. ÁÈÎËÎÃÈß. 2012. ¹ 2 11

Òàáëèöà 2

Ìîëåêóëÿðíî-ãåíåòè÷åñêèé àíàëèç èíñåðöèé PDR1
ðåòðîòðàíñïîçîíà ãîðîõà ñ ïîìîùüþ RBIP-ìåòîäà

Ìåòîä Ïðàéìåðû

Íàëè÷èå
ðåòðîòðàíñïî-
çîíà â ëîêóñå
(÷èñëî ôîðì)

Îòñóòñòâèå
ðåòðîòðàíñïî-
çîíà â ëîêóñå
(÷èñëî ôîðì)

Óðîâåíü
ïîëèìîð-
ôèçìà, %

RBIP 1794 8 39 82,98

RBIP Birte 16 46 4 8

RBIP Birte X5F 23 26 53,06

RBIP RBIP 2FR 4 46 92

RBIP RBIP 4FR 36 11 23,4

RBIP RBIP 64FR 11 39 78

RBIP RBIP ABC 38 11 22,45

Ðèñ. 2. Ýëåêòðîôîðåãðàììà ðåçóëüòàòîâ RBIP-àíàëèçà. 1 — ëè-
íèÿ WL1238, 2 — ëèíèÿ Chi115. Ì — DNA ladder 100bp + 1,5kb.

Ñòðåëêàìè óêàçàíû àëëåëè ëîêóñà RBIP4

Ðèñ. 3. Ôðàãìåíò êàðòû III ÃÑ ñ ëîêàëèçîâàííûì íà íåé ìàðêå-
ðîì RBIP4 (Rb4) (ñëåâà) è ñîïîñòàâëåíèå äàííîãî ôðàãìåíòà
ñ êàðòîé ÃÑ III, ïîñòðîåííîé íà ïîïóëÿöèè Chi115 ½ WL1238

(ñïðàâà) [15]



ëîæåí â âåðõíåì ïëå÷å õðîìîñîìû ìåæäó ìàðêåðà-
ìè Adh1 è Rnp33 è íà ðàññòîÿíèè 34,1 ñÌ îò ãåíà
Chi115, îáóñëîâëèâàþùåãî õëîðîôèëüíóþ íåäîñòà-

òî÷íîñòü. Òàêèì îáðàçîì, ïîëó÷åííûé íàìè ìàðêåð
RBIP4700 ìîæåò áûòü èñïîëüçîâàí â êà÷åñòâå ÿêîð-
íîãî ìàðêåðà â äàëüíåéøèõ èññëåäîâàíèÿõ.
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Ïîñòóïèëà â ðåäàêöèþ
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ANALYSIS INSERTIONS PDR1 RETROTRANSPOSON
IN THE PEA (PISUM SATIVUM L.)

Z.G. Kokaeva, A.V. Aleshin, Y.I. Beriozov

The research of polymorphism PDR1 insertions grades, lines and mutants of peas by means

of seven pairs specific RBIP — primers is carried out in this work. There are identified seven PDR1

loci of inserts in the investigated forms of peas. The high level of polymorphism of inserts retro-

transposon PDR1 with primers RBIP2, RBIP1794, RBIP64 which has made 92, 82,98, 78% accor-

dingly is established. The genetic analysis in populations of hybrids F2 (Chi115 ½ WL1238) is lead.

RBIP700 polymorphic fragment is localized on a genetic card of peas in III group of coupling.

Key words: retrotransposon, molecular marker, genetic mapping, SSAP, IRAP, REMAP, RBIP.
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